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Ultracentrifugatie referentiemethode:

e Arbeidsintensief

Directe enzymatische methode:
e Standardisatie

* Kost

Formules:

* LDLC berekenen uit andere parameters
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 LDLC = totaal cholesterol — HDLC — VLDLC
(waarbij VLDLC = Triglyceriden/5)

 Tekortkomingen:
— Vaste factor 5
— Formule minder accuraat bij LDLC < 70 mg/dL

- Alternatieve formules opgesteld
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Non-HDL-C, mg/dL

o LDLC - totaal Cholesterol — HDLC — E%{:.en:::du -:131.12 100-129  130-159  160-189 190-219 2220
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(waarbij VLDLC = Triglyceriden/?)
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+ LDLC = —— .

TC HDLC (TG TG X non—HDLC TG
0948 0974 8.56 2140 16 100

)—944

 LDLC wordt nauwkeuriger berekend bij bij hypertriglyceridemie en bij lage LDLC
waarden dan met de Friedewald formule vergeleken met de referentiemethode
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* apoB is het lipoproteine dat deel uitmaakt van LDL, IDL, VLDL, Lp(a), en
de chylomicronen partikels

1 apoB molecule per LDL partikel

* Van het gemeten apoB maakt apoB afkomstig van de LDL partikels
>90% uit

- apoB surrogaat merker voor # LDL partikels
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Studiepopulatie N Median 95% Cl 25-97.5P
TC (mg/dL) 1179 203 200 - 206 118 - 285
TG (mg/dL) 1179 97 92-100 40- 301
1179 sera HDL (mg/dL) 1179 59 58-61 28-102
. Non-HDL (mg/dL) | 1179 143 139- 145 69 - 222
 Exclusie van TG > 400 mg/dL LDL-F (mg/dL) 1179 118 116- 121 49 - 195
LDL-S (mg/dL) 1179 121 119-123 52-199
° 56jaar (range 37 - 72) LDL-MH (mg/dL) 1179 119 117- 122 52-195
Apo B (g/L1) 1179 0,93 0,91- 0,94 0,50 - 1,44

Methoden
 Cobas 8000 Roche
* BN-Prospec Siemens
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* Correlatiecoéfficiénten tussen apoB en LDL-berekend

e Concordantie analyse tussen apoB en LDL-berekend
— Obv behandelingsdrempelwaarden (ESC/EAS guidelines)

— Obv populatiepercentiel-equivalente drempelwaarden
— Obv populatiepercentiel-equivalente drempelwaarden (TG > 175 mg/dL)

* Passing-Bablok regressies
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Resultaten en discussie

Spearman correlatiecoéfficiénten

az sint-yan
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LDL-F LDL-5

LDL-MH

P-waarden

Volledige dataset (N =1179)

LDL-F

LDL-5

0.0873

LDL-MH

LDL-F < 70 mg/dL (N = 115}

LDL-F

LDL-5

LDL-MH

TG > 175 mg/dL (N = 238)

LDL-F

apobB
Corelatie co&fficiént
(95% Cl) P-waarden
Volledige dataset (N =1179)
LDL-F 0.845 (0.828-0.861) <0.0001
LDL-S 0.864 (0.845-0.878) < 0.0001
LDL-MH 0.386 (0.873-0.898) < 0.0001
LDL-F <70 mg/dL (N = 115)
LDL-F 0.408 (0.243-0.550) <0.0001
LDL-5 0.601 {0.469-0.706) < 0.0001
LDL-MH 0.672 (0.557-0.761) < 0.0001
TG =175 mg/dL (N =238)
LDL-F 0.855 (0.817-0.886) < 0.0001
LDL-5 0.860 (0.823-0.890) < 0.0001
LDL-MH 0.870 (0.853-0.838) < 0.0001

LDL-5

LDL-MH

o
{2



Concordantie analyse

Op basis van de European Society of Cardiology and European Atherosclerosis

Society (ESC/EAS) behandelingsdrempelwaarden

apoB (g/L)
<0,65 |0,65-<0,80|0,80-<1,00|1,00-<1,20| =1,20
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Op basis van de European Society of Cardiology and European Atherosclerosis

Society (ESC/EAS) behandelingsdrempelwaarden

Concordantie met apoB (ESC/EAS)

21 28 44.1 23.8 1.8
0% 10% 20% 30% 40% 50% 60% 70% 80% 90% 100%

W Majeur laag discordant M Laag discordant M Concordant ® Hoog discordant B Majeur hoog discordant ™ Afwijkend

LDLC drempelwaarden zijn uitvoerig
bestudeerd

Risicostratificatie obv apoB niet
bestudeerd in gerandomiseerde studies

LDLC en apoB populatie percentielen
“matchen” met behulp van Copenhagen
General Population Study dataset

Zeer hoog risico: 0,51 g/L
Hoog risico: 0,62 g/L
Matig risico: 0,82 g/L
Laag risico: 0,93 g/L
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Op basis van de populatiepercentiel-equivalente apoB waarden

Concordantie met apoB (populatiepercentielen) « Hogere concordantie, gelijker verdeeld
tussen hoog en laag discordant

* Nieuwe drempelwaarden voor apoB
nodig

« LDL-MH significant hogere concordantie
dan LDL-F (p-waarde: 0,0082)

0% 10% 20% 30% 40% 50% 60% 70% 80% 90% 100%

B Majeur laag discordant ™ Laag discordant M Concordant ® Hoog discordant M Majeur hoog discordant m Afwijkend
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Op basis van de populatiepercentiel-equivalente apoB waarden bij hypertriglyceridemie

Subgroep TG > 175 mg/dL: Concordantie met apoB
(populatiepercentielen)

1.3 18.1 75.6 42 08
5 21.8 70.2 2108
0
LDL-S
10.9 24.8 60.5 2.5 0.4
0.8
LDL-F
0% 10% 20% 30% 40% 50% 60% 70% 80% 90% 100%

B Majeur laag discordant M Laag discordant B Concordant = Hoog discordant B Majeur hoog discordant B Afwijkend

Concordantie LDL-F lager dan in
volledige dataset

Meer laag discordant dan hoog
discordant

LDL-MH significant hogere concordantie
dan LDL-F (p-waarde: 0,0004)

LDL-S significant hogere concordantie
dan LDL-F (p-waarde: 0,0269)



Passing-Bablok regressie

PB regressie

Helling

Snijpunt

95 % betrouwb

aarheidsinterval

Volledige dataset (N =1179)

LDL-F V5 LDL-MH

LDL-F =1.0000 LDL-NMH - 1.0000

1.0000 - 1.0066

-0.2171 - 1.0000

LDL-F V5 LOL-5

*LDL-F =0.9831 LDL-S - 0.1864

0.9802 - 0.9865

-0.6757 - 0.2079

LDL-5 V5 LDL-MH

*LDL-5=1.0303 LDL-MH - 1.0303

1.0267 - 1.0341

-1.5114 - -0.6267

TG > 175 mg/dL (N = 238)

LDL-F V5 LDL-MH

LDL-F =1.0875 LDL-MH - 20,3437

1.0735 - 1.1029

-22.3676 - -18.1912

LDL-F V5 LOL-5

LDL-F =1.0500 LDL-5 - 12.5500

1.0444 - 1.0565

-13.4758 - -11.7333

LDL-5 V5 LDL-MH

LDL-5=1.0395 LDL-MH - 7.9671

1.0308 - 1.0500

-9.4250 - -6.6632

LDL-F < 70 mg/dL (N = 115)

LDL-F V5 LDL-MH LDL-F =0.9565 LDL-MH + 1.8696 0.8750 - 1.0000 | -1.0000 - 6.6250
LDL-F V5 LOL-5 LDL-F =1.0000 LDL-5 - 1.0000 0.9167 - 1.0000 | -1.0000- 3.9167
LDL-5 V5 LDL-MH *DL-5 = 1.0000 LDL-MH + 0.0000 | 0.9600- 1.0000 | 0.0000 - 2.4000

7 D
¢«
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Bij hypertriglyceridemie: significante,
sytematische en proportionele verschillen

Onderschatting van LDLC door de
Friedewald formule bevestigd
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* Martin-Hopkins formule hoogste correlatie met apoB
* Martin-Hopkins formule hoogste concordantie met apoB
- Betere voorspeller van # LDL partikels

+ Evidentie hogere nauwkeurigheid dan Friedewald formule

Switch naar Martin-Hopkins formule in AZ Sint-Jan Brugge-Oostende



Hoe overschakelen? az sint-yan

brugge - oostende av

e Zonder bijkomende kost

* Periode beide formules rapporteren

» Zelfde referentiewaarden



az smt jan
brugge

Bedankt voor jullie aandacht



